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Мета. Моніторинг внутрішньопопуляційних процесів в племінних 
стадах свиней  вітчизняної селекції та з’ясування впливу класів роз-
поділу тварин за конституціональними ознаками на відтворюва-
льні якості та генотипову структуру популяцій свинейлокальних 
порід у зв’язку з дією чинників стабілізуючого відбору. Методи. 
Селекційні, генетико-популяційні та статистичні. Результати. 
Для двох порід свиней різного направлення продуктивності вста-
новлено специфічність адаптивної норми за відтворювальними 
ознаками. Показано, що особини класу М0 української степової білої 
породи за багатоплідністю переважали однолітків плюс-варіантів 
на 0,3 голови та мінус-варіантів  – на 0,4 гол. (Р≥0,99). В стаді свиней 
української степової рябої породи не встановлено вірогідних відмінно-
стей за рівнем відтворювальних якостей усіх класів розподілу, що сві-
дчить про їх більш високий адаптивний потенціал. Досліджено гене-
тичну структуру стад за молекулярно-генетичними маркерами. 
Висновки. Використання у виробничих умовах запропонованої 
оцінки селекційних і генетичних змін у стадах дозволяє визначити 
реальний розподіл за конституціональними ознаками, на основі 
якого встановлюється тип відбору свиней та підвищити ефек-
тивність управління селекційними процесами. 
 

Ключові слова: порода, відтворювальні якості свиноматок, ста-
білізуючий відбір, криві розподілу,  пристосованість, асиметрія, екс-
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Aim. The monitoring within the population processes in breeding herds 
of the pigs domestic selection and elucidating the influence of the distri-
bution classes of animals according to constitutional characteristics on 
the reproductive qualities and genotypic structure of local pig popula-
tions in connection with the impact of factors the stabilizing selection. 
Methods. Selection, genetic-population and statistical. Results. The 
specificity of the adaptive norm according to the reproductive traits is es-
tablished for two breeds of pigs’ different directions productivity. It was 
shown that individuals the Mo class of the Ukrainian White Steppe breed 
in terms of prolificacy prevailed over peers of plus variants by 0.3 heads 
and minus variants by 0.4 goals. (P≥0.99). In the herd of the Ukrainian 
Steppe Mottled pig breed, no significant differences were found in the 
level of reproductive qualities in all distribution classes. This indicates a 
higher adaptive potential of this breed. The genetic structure of the 
herds had been studied according to the molecular genetic markers. 
Conclusions. The using in production conditions the proposed as-
sessment of breeding and genetic changes in herds allows you to: de-
termine the actual distribution by constitutional criteria, based on which 
the type of pig selection is established; as well as increase the breeding 
processes management efficiency. 
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Цель. Мониторинг внутри популяционных процессов в племенных 
стадах свиней отечественной селекции и выяснение влияния 
классов распределения животных по конституциональным при-
знакам на воспроизводительные качества и генотипическую 
структуру популяций свиней местных пород в связи с воздей-
ствием факторов стабилизирующего отбора. Методы. Селек-
ционные, генетико-популяционные и статистические. Резуль-
таты. Для двух пород свиней разного направления продуктивно-
сти установлена специфичность адаптивной нормы по воспро-
изводительными признакам. Показано, что особи класса МО укра-
инской степной белой породы по многоплодию преобладали над 
сверстниками плюс-вариантов на 0,3 головы и минус-вариантов - 
на 0,4 гол. (Р≥0,99). В стаде свиней украинской степной рябой по-
роды не установлено достоверных различий по уровню воспроиз-
водительных качеств во всех классах распределения, что свиде-
тельствует об их более высоком адаптивном потенциале. Ис-
следована генетическая структура стад по молекулярно-
генетическими маркерам. Выводы. Использование в производ-
ственных условиях предложенной оценки селекционных и генети-
ческих изменений в стадах позволяет: определить реальное рас-
пределение по конституциональными признаками, на основе чего 
устанавливается тип отбора свиней; а так же повысить эф-
фективность управления селекционными процессами.  
 

Ключевые слова: порода, воспроизводительные качества сви-
номаток, стабилизирующий отбор, кривые распределения, приспо-
собленность, асимметрия, эксцесс.  
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Базою ефективного розвитку свинарства є збереження та раціо-
нальне використання вітчизняного і світового генофонду тварин, які 
створюють необхідну біорізноманітність. 

Сучасні системи розведення тварин під впливом чинників еконо-
мічного характеру і у зв'язку з реалізацією програм інтенсифікації 
галузі приводять до втрати генетичного різноманіття багатьох порід 
[1, 2]. До таких, зокрема, віднесено українську степову білу та 
українську степову рябу породи свиней, поголів’я яких за останні 
роки істотно скоротилося [3, 4]. Потрібні заходи, які були б спрямо-
вані на збереження наявного генофонду. Важливими елементами 
вирішення цієї проблеми є оцінка генетичної мінливості, вибір мір-
них ознак, що мають високий кореляційний зв‘язок за основними 
господарсько-корисними ознаками, використання принципів 
стабілізуючого добору для консолідації і підвищення гомозиготності 
та контроль генотипової структури популяцій [5, 6, 7, 8, 9]. 

З огляду на це, актуальним є контроль селекційних змін в гено-
фондових стадах свиней шляхом з’ясування впливу класу нормова-
ного розподілу на продуктивність свиней різних порід у зв’язку  з 
дією чинників стабілізуючого відбору. 

Матеріал та методи досліджень. Дослідження проведені в 
племрепродукторах ДП "ДГ Інституту тваринництва "Асканія-Нова" з 
розведення свиней української степової білої (УСБ) та української 
степової рябої (УСР) порід. Збір та аналіз даних здійснювався з ви-
користанням загальноприйнятих зоотехнічних методик; оцінка ве-
лася за відтворювальними ознаками свиней, лінійними параметра-
ми екстер’єру та живою масою. Отримані дані оброблялися за до-
помогою комп’ютерної програми «Statistica-6. Різницю між середні-
ми арифметичними двох вибіркових сукупностей вважали  вірогід-
ною при Р≥0,95;Р≥0,99;Р≥0,999. 

При вивченні ефекту стабілізуючого відбору була використана 
пробіт-методика [10]. На підставі оцінки за двома ознаками (жива 
маса та довжина тулубу свиней після першого опоросу) проведено 
розподіл тварин досліджуваних стад на класи відповідно суми нор-
мованих відхилень  

 
∑n= (хі – Х) : σ+ S, 

 
де хі – індивідуальне значення ознаки; 
     Х – середнє значення ознаки; 
     S – кількість ознак в дослідженні.  

До модального класу віднесено особини в межах Х р ± 0,67σ, де  
 
Х р – середній пробіт за вказаними  ознаками.  Межа адаптивної і 
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репродуктивної цінності (модальний клас) включає типових пред-
ставників генофонду популяції. Нижче цієї межі знаходилися особи-
ни класу мінус-варіант, а вище – плюс-варіант. Після розподілу  
тварин на класи вивченоїх продуктивність  та генотипову структуру. 

Результати досліджень. Показники розвитку  свиноматок  на 
час першого опоросу наведено у таблиці 1. 
 

Таблиця 1. Мінливість свиноматок  на час першого 
 опоросу за  показниками розвитку 

 

Показник 

УСБ УСР 

жива 
 маса  

довжина 
тулубу 

жива 
 маса  

довжина 
тулубу 

Середнє значен-

ня, X Sx  
195,1±0,25 158,4±0,06 188,3±0,40 154,5±0,132 

Стандартне відхи-
лення, σ 

11,22 2,83 15,81 5,18 

Коефіцієнт 
варіації, Cv 

5,75 1,79 8,40 3,36 

Асиметрія,  Aс 0,515 -0,474 -0,279 -0,980 

Ексцес, Ек 1,444 0,939 -0,065 1,118 

Кореляція  0,704  0,793 

 
 
Так, у генофондових стадах середній рівень  показниківрозвитку 

свиноматок відповідає породним стандартам для племінних тварин. 

Ступінь варіації  цих ознак  знаходиться в межах 5,75-8,40 і 1,79-

3,36%, з максимальними значеннями в українській степовій рябій 

породі. 

Додатній коефіцієнт ексцесу за живою масою і довжиною тулубуу 

свиней української степової білої породи свідчить про дію 

стабілізуючого відбору за цими ознаками. 

Аналіз статистичних даних засвідчив, що мірні ознаки свиней  в  

піддослідних стадах характеризуються безперервною мінливістю  з 

певним переходом від мінімуму до максимуму (рис. 1).   
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Українська степова біла порода  
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Українська степова  ряба порода 
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Рис. 1. Структура розподілу мірних ознак генофондових стад 
свиней за фенокласами 

 
Встановлено, що в основному  характер розподілу  мірних ознак  

свиней в генофондових стадах  близький до нормального. Ліміти  
крайніх значень знаходяться  в межах ±3σ. 

Індивідуально для кожної тварини значення  мірних ознак  були 
переведені в пробіти та визначено середній пробіт за двома вказа-
ними ознаками(табл. 2). 

Після такого розподілу до модальної групи (адаптивна норма) 
увійшло в українській степовій білій породі 399 (49,6%) тварин з по-
казниками живої маси від 170 до 208 кг та довжини тулубу  від  150 
до 163  см. У групи M- та M+ – 207 (25,8%)  (від 152 до 196 кг і 145 до 
160 см) та 198 (24,6%) (від 175 до 234 кг і від 155 до 165  см) осо-
бин. 
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Таблиця 2. Показники розвитку свиноматок  різних класів 
нормованого розподілу 

 

Порода Клас 
n 

свино-
маток 

Середній 
пробіт 

Жива 
 маса,кг 

Довжина  
тулубу, см 

 
УСБ 

 

M- 207 3,88 183,8±0,50 154,9±0,21 

M0 399 5,01 193,9±0,27 158,7±0,29 

M+ 198 6,18 209,0±0,70*** 161,5±0,11*** 

 
УСР 

M- 132 3,56 165,9±0,49 147,0±0,23 

M0 347 5,02 188,1±0,29 154,8±0,09 

M+ 154 6,06 205,7±0,37*** 159,8±0,10*** 
Примітка: вірогідність між M+ і M- варіантами.  ***= Р≥0,999 

 
В українській степовій рябій породі – відповідно 347  гол.(54,8%) 

(від 168 до 208кг і від 148 до 162 см),  132 гол.(21,8%)  (від 142 до 
185 кг і 136 і153 см) та 154 гол. (24,3%) (від 178 до 236 кг і 156 м і 
168 см), що майже відповідає теоретичному співвідношенню частот 
0,25: 0,50: 0,25.  

Аналіз показників розвитку свиней досліджуваних стад показав 
високу детермінуючу здатність методу  розподілу тварин на класи. 
З переходом від класу M- до класу M+ через модальний клас у  до-
сліджуваних порід спостерігається закономірне підвищення живої 
маси та довжини тулубу. Різниця між контрастними класами M+ і M- 
для цих генотипів  високодостовірна.  

Із продуктивних ознак, за якими проводилися дослідження, вико-
ристовували багатоплідність, масу гнізда та збереженість приплоду  
у двомісячному віці (табл. 3).  

 

Таблиця 3. Характеристика свиней за фенотипом 
 і відтворювальними якостями 

 

Порода Клас 
Багато-

плідність, 
гол. 

У два місяці 

кількість, 
гол. 

маса гніз-
да,кг 

збереженість 
приплоду,% 

 
УСБ 

 

M- 10,3±0,11 8,8±0,09 150,9±1,76 86,9 

M0 10,7±0,10** 9,0±0,07 156,0±1,47* 84,8 

M+ 10,4±0,13 8,9±0,09 154,2±2,09 86,7 

 
УСР 

M- 9,7±0,13 8,4±0,10 143,3±2,12 87,7 

M0 9,8±0,09 8,3±0,06 147,4±1,31 86,8 

M+ 9,6±0,13 8,4±0,10 148,8±2,24 88,9 
Примітка:  вірогідність між M0 і M- варіантами.  **= Р≥0,99, *= Р≥0,95 
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Встановлено, що незалежно від рівня мірних ознак  свиноматки 
УСБ породи мають досить високі показники багатоплідності (10,3-
10,7 гол.). Особини з класу М0переважали показники класів М+ на 0,3 
голови та М- на 0,4 гол. (Р≥0,99).Також простежується вплив цих по-
казників на підвищення у класі M- збереженості приплоду на час 
відлучення поросят. 

Для тварин УСР породи  характерна дещо інша  закономірність. 
Зокрема, не встановлено вірогідних різниць між класами за показ-
никами багатоплідності та маси гнізда на час відлучення поросят. 
Максимальна збереженість притаманна тваринам класу  М+. Це 
свідчить про те, що адаптивний потенціал свиней цієї популяції  до-
статньо широкий і включає в себе три виділені класи. 

З використанням даних поліморфізму груп крові проведено 
аналіз генетичних особливостей вітчизняних порід свиней, віднесе-
них  до різних  класів розподілу (табл. 4). 

Встановлено, що генетичні зміни в основному залежать відвпли-
ву стабілізуючого відбору. Так, перш за все це пов’язано з повною 
елімінацією в  системах груп крові E фенотипів bdg/bdfта L  – 
adh/bdfi, adh/bdi, bcgi/bdfiв українській степовій  рябій породі. Для 
української степової білої породи характерною є також елімінація  
окремих фенотипів в цих системах, які  зустрічаються в плюс- та 
мінус-варіантах  з частотою на  рівні 1,2…5,8.   

Таким чином, можна  зробити висновок, що стабілізуючий відбір 
веде до зменшення  частоти крайніх варіантів в популяціях і сприяє 
підвищенню їх гомозиготності. 

Висновки. Проведені дослідження дозволили встановити, що моде-
лювання розподілу свиноматок за  комплексом конституціональних оз-
нак сприяло ефективності відбору тварин в досліджуваних стадах 
(r=0,704 і 0,793). Для двох порід свиней різного напряму продуктив-
ності встановлено специфічність адаптивної норми за відтворю-
вальними ознаками. Показано, що особини з класу М0 української 
степової білої породи за багатоплідністю переважали однолітків 
плюс-варіантів на 0,3 голови та мінус-варіантів –на 0,4 гол. (Р≥0,99).В 
стаді свиней української степової рябої породи не виявлено вірогідних 
відмінностей за рівнем відтворювальних якостей усіх класів розподілу, 
що свідчить про їх достатньо високий адаптивний потенціал. 
З’ясовано, що  свині досліджуваних порід різних класів розподілу відрі-
знялися між собою не  тільки за параметрами продуктивності, а й за 
профілем розповсюдження окремих генетичних маркерів. Так, у стаді 
УСР породи спостерігається повна елімінація фенотипів в системах 
груп кровіEта Lвідповідно bdg/bdfіadh/bdfi, adh/bdi, bcgi/bdfi. Для ук-
раїнської степової білої породи характерною є елімінація  окремих 
фенотипів  в  цих системах, які  зустрічаються в плюс- та мінус- 
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Таблиця  4. Частота зустрічності фенотипів груп крові 
 генофондових стад свиней 

 

Групи крові 

УСБ УСР 

Групи тварин 

M
-
 M

0
 M

+
 M

-
 M

0
 M

+
 

 
A 

ср 
m/m 
p/- 

38,5 
61,5 

- 

34,0 
65,5 
0,5 

44,9 
39,4 
15,7 

33,9 
66,1 

- 

34,5 
64,8 
0,7 

37,6 
58,0 
4,4 

B a/a 
a/b 

100,0 
- 

100 
- 

100,0 
- 

100,0 
- 

98,6 
1,4 

100,0 
- 

D b/b 21,2 43,2 10,1 53,6 66,9 66,7 

 
 
 
 

E 
 
 
 
 
 

bdg/edg 
bdg/edgh 
bdg/bdf 
bdg/edf 
bdg/bdg 
bdg/edfh 
edg/edg 
edg/edf 

edg/edfh 
edgh/bdg 
edgh/edfh 
edgh/edgh 
edfh/bdg 
edfh/edfh 

edf/edf 

13,5 
- 

5,8 
2,0 
- 

9,7 
21,2 
13,5 
30,8 

- 
- 
- 
- 
- 

2,0 

16,8 
3,4 
- 

16,3 
9,7 
9,2 
20,4 
4,6 
10,7 

- 
0,5 
0,5 
- 

6,1 
1,5 

3,5 
1,2 
- 

3,5 
12,9 
8,3 
16,5 
16,5 
23,5 
1,2 
3,5 
3,5 
1,2 
3,5 
1,2 

17,9 
5,4 
- 

7,2 
12,5 
16,1 
9,0 
5,4 
7,2 
3,6 
3,6 
3,6 
3,6 
- 
- 

12,7 
5,4 
- 

0,7 
13,4 
15,4 
8,7 
4,7 
12,0 
3,4 
9,4 
5,4 
1,4 
3,4 
3,4 

14,5 
2,9 
- 

1,5 
14,5 
10,2 
18,9 
2,9 
13,1 
2,9 
7,3 
5,8 
- 

4,4 
- 

 
F 
 

a/a 
a/b 
b/b 

25,0 
- 

75,0 

- 
14,7 
85,3 

- 
12,4 
87,6 

26,8 
50,0 
23,2 

21,4 
54,0 
24,6 

20,3 
55,0 
24,7 

 
G 

a/a 
a/b 
b/b 

34,7 
34,7 
30,6 

31,0 
54,8 
14,2 

22,5 
70,8 
6,7 

12,8 
60,0 
27,2 

16,8 
62,9 
20,3 

17,7 
61,8 
20,6 

 
H 

m/m 
a/- 
b/- 
a/b 

44,0 
48,0 
8,0 
- 

66,2 
33,8 

- 
- 

50,0 
41,7 
5,9 
2,4 

45,6 
50,0 
2,2 
2,2 

43,7 
48,2 
1,5 
6,6 

43,1 
49,1 
3,1 
4,7 

L adh/bdfi 
adh/bdi 

bb 
bi/bi 

bi/bcgi 
bdi/bdi 
bdi/bcgi 
bdfi/bdfi 
bcgi/bi 

bcgi/bcgi 
bdfi/bcgi 
bcgi/bdi  
bcgi/bdfi 

1,9 
1,9 
- 

5,8 
25,0 
13,5 

- 
5,8 
15,4 
9,6 
1,9 
7,7 
11,5 

5,6 
1,5 
1,0 
- 

25,4 
3,6 
2,0 
6,1 
27,4 
20,3 
2,5 
3,6 
1,0 

- 
- 

3,0 
5,0 
27,1 
3,2 
4,1 
6,2 
26,1 
5,1 
6,3 
- 

3,4 

- 
- 

12,5 
- 

17,9 
7,14 
10,7 
8,93 
7,14 
25,0 
7,14 

- 
- 

- 
- 

12,7 
2,7 
12,0 
4,7 
16,0 
2,7 
14,0 
24,7 
3,4 
4,7 
- 

- 
- 

13,1 
- 

10,2 
4,4 
14,5 
4,4 
21,8 
21,8 
5,8 
- 
- 

Кількість 
тварин 

52 197 89 56 150 69 

  
 
варіантах  з частотою на  рівні 1,2…5,8. Це вказує на те, що стабілі-
зуючий відбір веде до зменшення  частоти крайніх варіантів в попу-
ляціях і сприяє підвищенню їх гомозиготності. 

Постійний моніторинг внутрішньопопуляційних процесів на основі 
статистичних показників та імуногенетичного контролю створює пере-
думови збереження наявного генофонду вітчизняних порід свиней.  
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